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Resumo — O objetivo destetrabalho foi quantificar adivergénciagenéticade cultivares de caupi, agrupa-
das por andlise multivariadavisando a sel ecéo de parentais superiores. Foram utilizadas 16 cultivaresde
caupi [Migna unguiculata (L.) Walp.] do banco de germoplasma do Centro de Ciéncias Agrarias da
Universidade Federal do Ceard. As observagdes fenotipicas foram realizadas num ensaio com delinea-
mento experimental em blocos completos casualizados, com seis blocos e 16 tratamentos, incluindo
trés testemunhas, com parcela experimental de 24 m?2e &rea Gtil de 16 m?, sendo quatro fileiras de
plantas, com espacos de 1,0 x 0,5 m, contendo duas plantas por cova. Para mensurar os caracteres
fenotipicos, cinco plantas competitivas, localizadas nas duasfileiras centrais daparcel a, foram tomadas
a0 acaso. Os cruzamentos entre os grupos | [TVx-337-3F e Vita-4 (TVu 1977-0OD)] e ll (Bengaae
V-4 Alagoas) podem resultar em produgéo de novas combinacfes génicas, por serem divergentes e
reunirem maior nimero de caracteres agronomicamente desgjaveis. Os caracteres que mais contribuem
para divergénciagenética sdo o comprimento davagem (36,80%) e o peso de 100 sementes (19,21%).

Termos para indexagdo: Vigna unguiculata, selegéo, genitores, andlise multivariada, método de me-
Ihoramento.

Genetic divergence among cultivars of cowpea

Abstract — This work aimed to determine the genetic divergence among cowpea cultivars [Vigna
unguiculata (L.) Walp.] when grouped in amultivariate analysis concerning to select superior parents.
So 16 cowpea cultivars were used from the germplasm bank of the Centro de CiénciasAgrarias of the
Universidade Federal do Ceard, in Brazil. The datawere accomplished in complete randomized blocks,
with six blocks, 16 treatmentsand three cultivar checks. Thetotal areaof experimental plotswas 24 m?
and the net area was 16 m?, displayed in four rows, plants were spaced about 1.0 x 0.5 m with two
plantsin each plot. The phenotypic datawere estimated from five competitive plants as casual samples
on two central rows of each replicate. Breeding among the groups | [TVx-337-3F and Vita-4
(TVu 1977-0OD)] and Il (Bengalaand V-4 Alagoas) may be the direct way to obtain new more produc-
tive cultivars because these groups are the most geneticaly divergent. The characters that contributed
most to genetic divergence were the medium length of the plants (36.80%) and weight of
100 seeds (19.21%).

Index terms: Vigna unguiculata, selection, parents, multivariate analysis, breeding methods.

I ntroducéo

O estudo da diversidade das populacGes € de
grande valiano contexto da evolucéo das espéeciese
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naidentificacio de progenitoresdivergentes. Toman-
do-se por base estimativas da divergéncia genética
entre as populagdes de plantas, é possivel inferir
sobre a capacidade especifica de combinacdo e a
heterose. Assim, antes dos cruzamentos, Falconer
(1989) recomenda que sejam efetuadas medidas de
divergénciagenética, asquaisauxiliam o melhorista
naidentificacdo das combinagdes mai s promissoras,
gue permitem recuperar linhagens avancadas supe-
riores.

A avaiacdo dadivergénciagenéticatem sidofei-
ta por meio de técnicas biométricas, baseadas na
quantificacdo da heterose, ou por processos
preditivos, os quais baseiam-se nas diferencas
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morfologicas, fisioldgicas e agronémicas dos
genitores (Cruz & Regazzi, 1997). Segundo Machado
(1999), a utilizagdo de técnicas multivariadas para
estimar a divergéncia genética tem-se tornado co-
mum entre os melhoristas de plantas. Entre essas
técnicas, as maisempregadas so: a analise por com-
ponentes principais, quando os dados séo obtidos
de experimentos sem repeticoes; a andlise por varia
veis canbnicas, quando os dados séo obtidos de
experimentos com repeti coes; e os métodos de agru-
pamento, cuja aplicacdo depende da utilizacgo de
uma medida de dissimilaridade previamente
estimada.

Na quantificagdo da divergéncia genética entre
os parentais, tém sido utilizadas as técnicas daaglo-
meracdo baseadas na distancia generalizada de
Mahalanobis (D?), propostapor Mahal anobis (1936),
e atécnica de agrupamento pelo método de Tocher
(Rao, 1952). Segundo Miranda et a. (1988), Cruz
(1990) e Rangel et al. (1991), naselecdo de parentais
deve-sedliar tanto 0 bom desempenho dos gendtipos
guanto as divergéncias genéticas entre 0s genétipos.

Por meio das disténcias de Mahalanobis, Bezerra
(1997) agrupou em nove classes distintas
32 gendtipos de caupi, incluindo linhagens e culti-
vares precoces de crescimento determinado, de por-
te ereto e semi-ereto. Entre os gendtipos, as varié
Vels que apresentaram maiores contribui¢oes quan-
to a divergéncia genética foram angulo de insercéo
dos ramos laterais, nimero de vagens por planta,
comprimento do ramo principal e nimero de nés no
ramo principal.

Outros pesquisadores também estudaram a diver-
sidade genética em caupi, utilizando a edatistica D? de
Maha anobis(Pdtil & Bhapkar, 1987; Thiyagarganet d.,
1988; Dharmdingam & Kadambavanasundaram,1989;
Thiyagarajan & Natargjan, 1989; Renganayaki & Sree
Rengasamy, 1991; Sonaware& Patil,1991).

O objetivo deste trabalho foi quantificar a diver-
géncia genética de cultivares de caupi, agrupadas
por andlise multivariada visando a selecéo de
parentais superiores.

Material e M étodos

Foram utilizadas 16 cultivares de caupi [Vigna
unguiculata (L.) Walp.] do banco de germoplasmado Cen-
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tro de Ciéncias Agrérias (CCA) da Universidade Federa
do Ceard, sendo 11 originériasdo Brasil —Bengalae Fititba
(Pentecoste, Ceard), Branquinho e José do Santo (BoaVi-
agem, Ceard), CE-525 (Quixada, Ceard), Sempreverde e
Carrapicho (Fortaleza, Ceard), TVu 4369 (Vicosa, Minas
Gerais), V-4 Alagoas, V-6 Jaguaribe e V-11 Rubi (Ipean,
Pard) — e cinco provenientes do Internacional Institute of
Tropica Agriculture, naNigéria—TVu 476-P2, TVu 2331,
TVx-337-3F, Vita-4 (TVu 1977-0D) e S-388.

O delineamento experimental foi em blocos ao acaso,
com seisblocos, 16 tratamentos, e tréstestemunhas (Ben-
gaa, Sempre verde e Pititba). A parcelaexperimental foi
de 24,0 m? eadrea(til de 16,0 m2, com quatro fileiras de
plantas, aintervalosde 1,0 mentrelinhase de 0,5 m entre
covas, com duas plantas por cova apés o desbaste. Foram
mensurados, em cinco plantas escolhidas ao acaso por
parcela, 0 peso de 100 sementes, 0 nimero de sementes/
vagem, o nimero de vagens/planta, o comprimento dava-
gem, o comprimento do ramo principal, 0 nimero de nés
do ramo principal, a area dafolha, o nimero de folhas, o
nimero de ramos laterais e a produgdo de gréos/planta.
Apbs aobtengdo dos val ores médios de cada variavel por
parcela, os dados foram submetidos a andlise estatistica.

Naandlisedadivergénciagenéticaentreas 16 cultiva-
res de caupi, avaliadas com relacdo aos dez caracteres ja
mencionados, foram empregadas astécnicas multivariadas,
conforme Cruz & Regazzi (1997). Na aplicacdo datécnica
de agrupamento das cultivares, foi adotadaadistanciage-
neralizada de Mahalanobis (1936), como medida de
dissimilaridade e por levar em consideracdo o grau de de-
pendénciaentre asvariaveisestudadas. Paraestimar adis-
tancia generalizada de Mahalanobis, inicialmente foram
computadas as médias de todas as varidveis de cadaculti-
var e, em seguida, estabel ecidaamatriz de covarianciares-
dual, amatriz de transformag&o de dados, avarianciadas
varidveis transformadas, as médias das varidveis ndo
correlacionadas e, finalmente, a técnica de condensagéo
pivotal pararesolucéo da matriz de disperséo.

Com relagéo ao estabelecimento de grupos similares,
foi aplicado o método hierérquico aglomerativo de
otimizacdo, proposto por Tocher (Rao, 1952), cujos cal-
culosforam igualmente baseados nadistanciageneralizada
de Mahalanobis (D?), admitindo-se que a média das dis-
tancias intragrupo deve ser menor que as distancias
intergrupo (Cruz & Regazzi, 1997). Além do estudo para
formag&o de grupos, também foram efetuadas as seguintes
etapas: investigacdo dacontribuicdo relativade cadacarg
ter para a divergéncia genética entre eles; estimativa da
maior disténcia, dentre o conjunto de menores distancias,
entre cada cultivar; e estimativa das distancias médias
intergrupos correspondentes aos grupos formados. Sub-
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seqlientemente, procedeu-se aelaboragdo dadispersdo gr&
fica, utilizando osresultados daandlise de conglomeragao
intraeintergruposentre as cultivares, os quaisforam tam-
bém obtidos com base na estatistica D? de Mahalanobis.
Nas andlisesdedivergénciagenéticafoi utilizado o progra-
ma GENES (Cruz, 1997).

Resultados e Discussao

O maximo valor de divergéncia genética
(D? = 253,04) foi obtido paraosparesV-4 Alagoase
TVx-337-3F, deorigem geogréficadiferente (Brasil e
Nigéria, respectivamente), o que podeter contribui-
do paraamaior dissimilaridade existente entre elas
(Tabela 1). Entretanto, os menoresvaloresde D2 fo-
ram apresentados pel os pares TV x-337-3F com Vita-4
(TVu 1977-0OD) e V-4 Alagoas com Bengd a, demes-
maorigem geografica, respectivamente, 5,06 5,62,
significando maior similaridade entre os caracteres
considerados. Com relagdo adistanciaméximade D2
obtidaentre todas as possiveis combinagdes de cada
umadas cultivares estudadas, observa-se queamai-
oria apresentou suas respectivas D2 méximas quan-
do combinadascom acultivar V-4 Alagoas, indican-
do essacultivar como amaisdivergente no grupo de
germoplasmaavaliado. Vaoresméaximosde D2 deadta
magnitude foram obtidos paraas combinagdes entre
a cultivar V-4 Alagoas quando combinada com as
cultivaresTVu 4369, TVu 2331, Vita-4, S-388 e CE-525
e entre a cultivar TVx-337-3F com as cultivares

607

Bengala, Pititiba, José do Santo, Carrapicho, V-6
Jaguaribe, V-11 Rubi, TVu 476-P2 e S-388. Estascom-
binagdes merecem consideravel atencéo na selegdo
de gendétipos para hibridagéo, principalmente entre
V-4 Alagoascom ascultivaresTVu 4369, TVu 2331,
Vita-4, S-388 e CE-525.

Estes gendtipos sdo, portanto, os mais indicados
nacombinac&o hibridanasetapasiniciaisdeum pro-
grama de melhoramento, esperando-se que, devido
adivergénciagenética, hajauma producéo de hibri-
dosdemaior efeito heterdtico, demaneiraaelevar as
chances de combinagdes génicas favoraveis que
permitam a selecdo de gendtipos superiores.
A grande amplitude de D2 e os dtos valores estima-
dosparaamaioriados pares de cultivaresrevelam a
grande variabilidade genética existente neste grupo
de gendtipos, 0 que torna possivel a identificaco
de genitores paraaformac&o de uma popul agéo com
umaamplabase genética, aumentando assim, apro-
babilidade de obtencéo de gendtipos superiores nas
geracOes segregantes.

A utilizag&o do método de otimizac&o de Tocher,
fundamentado nadissimilaridade, expressapelasdis-
tancias de Mahalanobis (D?), possibilitou a distri-
buicdo das cultivares estudadas em seis grupos dis-
tintos (Tabela 2). Quanto a procedénciadas cultiva-
res brasileiras e nigerianas, os resultados indicam
gue adiversidade geogréficando €, necessariamen-
te, sinbnimo de diversidade genética. Resultados

Tabela 1. Estimativas das distancias generalizadas de M ahal anobis (D?) relativas a 16 cultivares de caupi. Recife, PE,

2002,

Cultivares B C D E F G H 0 L ™M N 0 P 0 LS D%
A 4762 2366 44,80 70,80 2861 80,62 562 62,08 30,08 6291 8697 220,85 18527 91,46 101,33 220,85(N) 5,62(H)
B - 12,07 10,84 1361 1981 2624 63,66 1029 14,26 2017 30,78 9340 7425 57,21 2864  93,40(N)10,29(])
c 16,55 2311 1358 34,45 3554 24,64 959 3077 311111088 84,55 6924 49,66 110,88(N) 9,59(J)
D 11,46 18,30 30,68 56,37 13,30 14,84 1941 31,16 109,39 87,76 59,69 37,26 109,39(N)10,84(B)
E 2813 2294 87,75 17,49 2555 21,42 2227 7109 5335 50,21 2424  87,75(H)11,46(D)
F - 3253 4573 3454 868 40,37 3616 122,40 9330 7374 51,71 122,40(N) 8,68(J)
G 112,25 32,83 2623 57,31 2573 67,15 5324 6853 1698 112,25(H)16,98(Q)
H - 82,04 51,67 7513 10554 253,04 21575 114,09 13243 253,04(N) 5,62(A)
I 1532 926 5209 119,75 97,27 3558 2383 119,75(N) 9,26(L)
J - 2803 4037 12366 9650 57,31 40,19 12366(N) 8,68(F)
L 73,09 149,19 118,10 23,74 3318 149,19(N) 9,26(1)
M 4125 30,19122,67 57,37 122,67(P) 22,27(E)
N 50520334 9348 253,04(H) 506(0)
o 167,25 7253 215,75(H) 5,06(N)
p - 3090 203,34(N)23,74(L)
Q - 132,43(H) 16,98(G)

(MA: Bengala; B: Sempre verde; C: Pititiba (testemunhas); D: José do Santo; E: Branquinho; F: Carrapicho; G: TVu 4369; H: V-4 Alagoas; |: V-6
Jaguaribe; J: V-11 Rubi; L: TVu 476-P2; M: TVu 2331; N: TVx-337-3F; O: Vita-4 (TVu 1977-OD); P: S-388; Q: CE-525.
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semelhantes foram obtidos por Thiyagargjan &
Natargjan (1989), Renganayaki & Sree Rengasamy
(1991) e Bezerra(1997). Os grupos| ell, compostos
por cultivares de mesma origem, apresentaram as
menores medidas de dissimilaridade. As cultivares
integrantes do grupo V etambém de mesmaorigem
geografica, correspondeu a maior distancia meé-
dia (23,74). E importante salientar que as cultivares
classificadas sd0 homogéneas dentro do grupo, mas
heterogéneas entre grupos.

As distancias intragrupos sdo sempre inferiores
aqualquer distancia intergrupos, atendendo ao cri-
tério estabelecido para 0 método de otimizac&o de
Tocher (Rao, 1952; Cruz & Regazzi, 1997) (Tabela3).
Valores minimos de D? foram obtidos entre os gru-
poslll elV (30,81),1 eVl (35,72), 1l eV (40,89), 11l e
VI (34,85),IV eV (4748)elV eVI (41,55), evidencian-
do que o intercruzamento dos gendtipos componen-
tes destes respectivos pares de grupos pode ndo ser
muito indicado para a obtencdo de gendtipos supe-
riores nas geracOes segregantes.

Tabela 2. Agrupamento das 16 cultivaresde caupi avalia-
das pelo método de Otimizag&o de Tocher, fundamentado
nadissimilaridade expressapeladistanciade Mahalanobis
(D?). Recife, PE, 2002.

Grupo Cultivares

Distancias médias

| TVx-337-3F e Vita-4 (TVu 1977-OD) 5,06
1] Bengala e V-4 Alagoas 5,62
Il Carrapicho, V-11 Rubi, Pititba, Sempre
verde, José do Santo, V-6 Jaguaribe e 16,99
Branquinho
IV TVu 4369 e CE-525 16,98
vV TVu476-P2eS-388

23,74
VI TVu2331 -

Tabela 3. Disténcias médias dentro e entre grupos corres-
pondentes aos seis grupos formados pelas 16 cultivares de
caupi. Recife, PE, 2002,

Grupo® | Il Il vV Vv VI

] 506 218,73 9555 71,60 159,47 3572
1] - 562 3902 109,15 8590 96,26
1" - - 1699 3081 4089 34,85
v - - - 1698 4748 4155
\% - - - - 23,74 97,88
Vil - -

(WAs distancias médias dentro dos grupos estéo dispostas na diagonal
principal e as distancias médias entre grupos estéo dispostas fora da
diagonal principal. @Grupo I:TVx-337-3F e Vita-4 (TVu 1977-OD);
Grupo |1: Bengala e V-4 Alagoas; Grupo IlI: Carrapicho, V-11 Rubi,
Pititiba, Sempre verde, José do Santo, V-6 Jaguaribe e Branquinho;
Grupo IV: TVu 4369 e CE-525; Grupo V: TVu 476-P2 e S-388;
Grupo VI: TVu2331.
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As maiores distncias médias foram obtidas en-
treos grupos | ell (218,73), 1 eV (159,47) ell e
IV (109,15), correspondendo asmaiores divergénci-
as entre grupos e indicando provavelmente as me-
Ihores combinacBes para cruzamentos. Maluf &
Ferreira (1983) afirmam que a identificagdo de
genotipos superiores com base somente na diver-
géncia genética é a estratégia mais adequada para
um programa de melhoramento. Neste caso, é mais
efetivorealizar cruzamentos entre gendtipos altamen-
te divergentes com alto potencial produtivo.

A diversidade genética expressada entre o0s
genGtipos componentes dos pares de grupos
evidencia-0s como parentaisem potencial paracom-
binacBes hibridas, que proporcionariam aformagéo
de uma populagdo com ampla base genética e com
maior probabilidade de se obter, nas geracfes
segregantes, novas combinagBes génicas, com ca
racteristicas para um alto potencial produtivo. Na
identificagdo dos parentais mais divergentes suge-
re-se que sgjam sel ecionados, dentro dos grupos, 0s
parentais com melhores médias em relagdo aos
caracteres que se deseja melhorar, objetivando as-
sim, a méxima concentracdo de alelos favoraveis,
conforme os objetivos da selecdo. Neste contexto,
Dharmalingam & Kadambavanasundaram (1989) &fir-
maram que a selecdo de parentais dos grupos mais
divergentes pode ser feita com base nas médias dos
caracteres que tenham maior influéncia na producéo.

Em relagdo aos resultados apresentados pelos
pares | (TVx-337-3F e Vita-4) com |l (Bengala e
V-4 Alagoas); | (TVx-337-3F e Vita-4) com V
(TVu 476-P2 e S-388); ell (Bengalae V-4 Alagoas)
com 1V (TVu 4369 e CE-525), consideradosos mais
divergentes, espera-se que 0 cruzamento intergrupos
de cadapar de gendtipos propicie maior variabilida-
de nas populagdes segregantes. No entanto, as mé-
dias intragrupos (Tabela 4) apresentadas para o ca-
rater peso médio de 100 sementes e comprimento
médio davagem pelo grupo |, nimero médio deva-
geng/planta e producdo média de gréos/planta pelo
grupo |1, nimero de sementes/vagem e nimero de
vageng/plantapel o grupo 111, comprimento médio da
vagem e nimero de vagens/planta pelo grupo 1V,
estéo abaixo dos valores médios destes caracteres
(Tabela5), fato que diminui a possi bilidade de obten-
¢&o de recombinantes com ato potencial produtivo.
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Oscaracteres que mais contribuiram paraadiver-
sidade genética foram o comprimento da va-
gem (36,87%), 0 peso de 100 sementes (19,21%) eo
nimero de sementes/vagem (9,62%) (Tabela 6). Es-
tes resultados indicam a existéncia de variabilidade
genética significativa para estes caracteres nas cul-
tivares estudadas. Asvaridvels que menos contri-
buiram para a divergéncia genética detectada nesse
germoplasma foram o peso de gréos por plan-
ta (0,35%), o nimero dendsno ramo principal (1,62%)
e 0 numero de vagens/planta (3,89%). Os estudos
de divergéncia genética aplicada em caupi tém
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mostrado resultados discordantes quanto a contri-
buicdo de cada componente para a diversidade. De
acordo com Thiyagargjan et al. (1988), o peso de
100 sementes e o comprimento do ramo principal
foram os caracteres que mais contribuiram para
divergéncia; Thiyagarajan & Natarajan (1989)
reportaram caracteres como o niimero de vagens por
planta, o nUmero de sementes por vagem e a
producdo de gréos por planta; Renganayaki & Sree
Rengasamy (1991) destacaram o peso de
100 sementes, 0 comprimento davagem eaproducdo
de gréos/planta; e Bezerra (1997) registrou as

Tabela 4. Médiasintragrupos de cada caréter avaliado em 16 cultivares de caupi. Recife, PE, 2002.

Varidveis Grupo®
| 1l 11 \ V VI

Peso de 100 sementes (g) 9,67 17,93 20,68 19,16 20,29 11,77
NuUmero de sementes/vagem 17,22 14,51 13,79 14,43 13,01 16,47
NUmero de vagem/planta 23,63 6,94 13,17 12,12 13,07 12,80
Comprimento da vagem (cm) 13,69 26,64 23,71 15,41 16,66 19,04
Comprimento do ramo principal (cm) 114,30 137,32 115,20 114,27 79,08 104,77
NuUmero de nés no ramo principal 15,92 14,09 16,46 14,36 13,12 15,72
Area da folha (cm?) 48,92 127,31 106,66 78,05 79,08 90,88
NUmero de folhas/planta 33,20 28,65 32,44 25,55 19,10 36,72
NUmero de ramos laterais 3,98 3,60 4,26 3,32 2,86 3,69
Producéo de gréos/planta (g) 32,72 26,80 32,60 35,08 32,47 2535

MGrupo I: TVx-337-3F e Vita-4 (TVu 1977-0OD); Grupo |I: Bengala e V-4 Alagoas; Grupo |11: Carrapicho, V-11 Rubi, Pititiba, Sempre verde, José do
Santo, V-6 Jaguaribe e Branquinho; Grupo IV: TVu 4369 e CE-525; Grupo V: TVu 476-P2 e S-388; Grupo VI: TVu 2331.

Tabela 5. Valores médios de cinco plantas avaliadas em 16 cultivares de caupi, em relagdo ao peso de 100 sementes
(PCS), a0 nimero de sementes/'vagem (NSV), ao nimero de vagem/planta (NV P), ao comprimento davagem (CV), a0
comprimento do ramo principa (CRP), ao nimero de nés no ramo principal (NNRP), aareadafolha (AF), a0 nimero
de folhas/planta (NFP), ao nimero de ramos laterais (NRL) e & producao de graos/planta (PGP). Recife, PE. 20021,

Cultivares PCS NSV® NVP? [V CRP  NNRP? AF NFP® NRL® PGP
@ (cm) (cm) (cn) @
Bengala 19,04abc 14,43abcde  7,85cd  25,73a  14297a  14,26ab 122,58ab 30,69ab  3,68a8b  25,67ab
Sempre verde 1590bc  13,93bcde  16,36abc  19,30bcd  83,63bcd 12,82b  100,82abc  26,42abcde 4,09ab  36,17ab
Pititiba 16,17bc  14,78abcd  1298bcd 22,09  11057abc 13,76ab  82,89cd  27,94abc  35lab  32,54ab
José do Santo 16,07bc  14,27abcde  6,22d 2056bc  7560cd 1510ab  951lbc  24,44bcde 3,85sb  21,50ab
Branquinho 1512cd  14,34abcde 16,70abc  18,20cd  101,27abcd 16,30 92,19bc  27,53abcd  3,30ab  33,8lab
Carrapicho 159bc  11,91le 7,09cd 20,056d 133,20ab 1557ab 93,19bc  33,35ab 3,858  18,41b
TVu 4369 18,87abc 15,18babc  11,63cde 16,59bcd 129,47ab 15,60ab  79,97cde 30,99ab  3,79%b  3592ab
V-4 Alagoas 16,83bc  14,60abcd  6,04d 2756a  13167ab 13,93ab 13205a  26,6labcde 352ab  27,93ab
V-6 Jaguaribe 19,41ab  13,89bcde  14,48abcd 19,14bcd  54,47d  13,20ab  81,40cde 24,25bcde 3,66ab  34,86ab
V-11 Rubi 19,35ab 13,33cde  10,57cd  20,69bc  104,73abcd 14,72ab  78,42cde 32,46ab  3,93ab  25,26ab
TVu 476-P2 17,74bc  12,34de 1354bcd  19,09bcd  59,10d  13,13ab  82,02cd 18,08de  2,86b 30,71ab
TVu 2331 11,77de  16,47ab 12,80bcd  19,04bcd  104,77abed 15,72ab  90,88bc  36,72a 3,69b  2535ab
TVx-337-3F 957e  16,82a 25,76a 136le  11540abc 16,38a  5249de 34,23ah  4,34a 37,39ab
Vita-4 (TVu1977-OD)  9,77e  1562abc  21,50ab 1377  11320abc 1546ab 4536e  32,18ab  362sb  28,05ab
S-388 2284a  11,8% 14,30abcd 16,69de  103,83abcd 13,86ab  89,84bc  17,47e 1,74c 42,33a
CE-525 19,45ab  13,68bcde  12,61bcd  14,23e 99,07abcd 13,12ab  76,14cde  20,12cde  2,86b 34,24ab
Médias 16,49 14,24 13,49 19,15 103,93 14,61 87,21 27,90 3,54 30,63
CV (%) 10,59 3,99 15,44 6,96 20,87 471 17,61 7,97 6,66 31,58

(WM édias seguidas por letras distintas diferem entre si a 1% de probabilidade, pelo teste de Tukey. @Andlises realizadas com dados transformados em
(x+ 0,5)05.
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variaveis nimero de vagens/planta, comprimento do
ramo principa e nimero de nds no ramo principal
como as que mais contribuiram para divergéncia
genética.

O dendrogramadaFigura 1 éresultante daandli-
sede conglomeracdo intraeintergrupos referente as
16 cultivares de caupi, fundamentada nas medidas
de dissimilaridade das distancias de Mahalanobis,
agrupadas em seis diferentes classes, tendo como
base 0 método de otimizagdo de Tocher. Os pares
V-4 Alagoase TV x-337-3F, deorigem geograficadi-
ferente, apresentaram amaior dissimilaridade exis-
tenteentre elas. Contudo, os pares TV x-337-3F com
Vita-4 e V-4 Alagoas com Bengala, demesmaorigem
geogréfica, exibiram maior similaridade entre os
caracteres considerados.

Tabela 6. Contribui¢do relativade cadavaridvel de caupi
estudada paraadivergénciagenética. Recife, PE, 2002.

Caréter Valor obtido (%)
Areadafolha 7,10
Comprimento de ramo principal 7,48
Comprimento da vagem 36,87
NuUmero de vagens/planta 3,89
NuUmero de sementes/vagem 9,62
NUmero de nés no ramo principal 1,62
NUmero de ramos laterais 6,04
NuUmero de folhas/planta 7,84
Peso de 100 sementes 19,21
Producdo de gréos/planta 0,35

NNy ]

H A L J CBDI E M G Q o N

Figura 1. Dendrograma resultante da andlise de conglo-
meracdo intraeintergruposem 16 cultivaresde caupi, com
base nametodol ogia propostapor Mahalanobis. A: Bengaa;
B: Sempreverde; C: Pititba(testemunhas); D: Josédo San-
to; E: Branquinho; F: Carrapicho; G: TVu 4369;
H: V-4 Alagoas; |: V-6 Jaguaribe; J: V-11 Rubi;
L: TVu476-P2; M: TVu 2331; N: TVx-337-3F; O: Vita-4
(TVu 1977-OD); P: S-388; Q: CE-525.
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Conclusdes

1. Os cruzamentosentreo grupo | (TVx-337-3F e
Vita-4) eogrupo |1 (Bengaae V-4 Alagoas), podem
resultar em producéo de novas combinacBes génicas,
por serem divergentes e reunirem maior nimero de
caracteres agronomicamente desgjaveis.

2. Os caracteres comprimento médio davageme
peso de 100 sementes sdo os principal s determinantes
na quantificagdo da divergéncia genética entre as
cultivares.
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